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Resultados da aprendizagem e competéncias

No fim da unidade curricular o aluno deve ser capaz de:

Compreender a estrutura de genomas eucariotas e procariotas.

Construir mapas fisicos de genes e cromossomas e fazer o sequenciamento e analise de genomas inteiros.

Conhecer as principais técnicas de comparagao de genomas.

. Construir e analisar bibliotecas genémicas e de cDNA.

Fazer a detecgdo de transcritos e estudo da expressao diferencial de transcritos.

Compreender a natureza dinamica do proteoma.

. Conhecer as metodologias utilizadas na analise do proteoma incluindo a electroforese bi-dimensional, espectrometria de massa, cromatografia, cristalografia de
raio-X e métodos bioinformaticos.

. Desenvolver competéncias que permitam aplicar as diferentes abordagens metodol6gicas no dominio da Gendmica e Protedmica.
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Pré-requisitos

Antes da unidade curricular o aluno deve ser capaz de: ] ) )
Conhecimentos de informética, biologia molecular, genética, engenharia genética e estatistica.

Conteldo da unidade curricular

Mapas fisicos de genes e cromossomas e sequenciamento e anélise de genomas. Estrutura de genomas eucariotas e procariotas. Construcdo e anélise de
bibliotecas genémicas e de cDNA. Detecgéo de transcritos e estudo da sua expressao diferencial. Conceitos gerais da Proteémica. Métodos de andlise do proteoma:
electroforese mono e bidimensional, cromatografia e espectrometria de massa. Determinagéo e previsdo de estruturas de proteinas: cristalografia de raio-X, RMN,
modelagdo por homologia.

Conteldo da unidade curricular (versédo detalhada)

1. Estratégias de sequenciamento de genomas:
- YACS.
- Cosmideos.
- Enzimas de corte frequente.
2. Mapeamento de genomas por métodos fisicos:
- Marcagao e localizacéo das extremidades dos cosmideos ou YACS.
- Fish e Prins.
Anotacdo génica e genémica comparativa:
Construcgao de bibliotecas de cDNA (convencional, substrativa e normalizada)
Sequenciamento e andlise do transcriptoma: ESTs e ORESTES.
Avaliagdo da expressao génica: Differential display, SAGE, RT- PCR, Microarrays, iRNA.
Conceitos gerais da Proteémica.
Principais metodologias utilizadas em Protedémica de Expressé&o:
- Processamento de amostras para preparagéo do extrato proteico.
- Métodos de separacéo de proteinas: eletroforese em gel de poliacrilamida mono- e bi-dimensional.
- Métodos de detecéo de proteinas em gel.
- Métodos de identificac@o de proteinas: espectrometria de massa, anticorpos.
- Andlise de dados obtidos por electroforese dimensional com ferramentas bioinformaticas.
- Métodos cromatogréaficos de separagdo de proteinas: troca idnica, exclusdo molecular e afinidade.
. Exemplos de aplicagc6es biotecnolégicas e clinicas da proteémica de expressao:
- Descoberta de biomarcadores proteicos em diferentes patologias.
- Descoberta de proteinas alvo para o desenvolvimento de novos farmacos.
- Descoberta de novos produtos proteicos de origem natural de alto valor comercial.
10. Principais metodologias utilizadas em Proteémica Estrutural:
- Determinacéo de estruturas 3D de proteinas por cristalografia de raio-X e RMN.
- Previsdo da estrutura 3D de proteinas : modelagdo por homologia e Ab Initio.
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Métodos de ensino e de aprendizagem
Aulas tedricas — 2 aulas semanais de 1 hora. Metodologia expositiva, com recurso a meios audiovisuais. Disponibilizagdo de materiais de estudo por via dos

recursos de e-learning. Aulas praticas — 1 aula semanal de 2 horas. Realizagéo de trabalhos praticos laboratoriais, com recursos a equipamentos disponivel nos
laboratérios de Biologia Molecular, Bioquimica e Informatica.

Alternativas de avaliagédo
- Alternativa 1 - (Ordinario, Trabalhador) (Final, Recurso, Especial)

- Prova Intercalar Escrita - 25% (Componente tedrica de Gendémica.)
- Exame Final Escrito - 25% (Componente teérica de Protedémica.)
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Alternativas de avaliagdo

- Relatério e Guides - 50% (Componente pratica: Relatérios escritos sobre trabalhos praticos laboratoriais e computacionais.)

Lingua em que é ministrada

1. Portugués
2. Inglés

Validacao Eletronica
Altino Branco Choupina Paula Cristina Santos Baptista Joaquina Teresa Gaudéncio Dias Maria José Miranda Arabolaza
19-11-2019 19-11-2019 20-11-2019 21-11-2019

Pagina 2 de 2



